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1inens．　Excepヒ　For　B，　1inens，　the 　strains 　雪nvestigated 　had 　5S　rRNA ＄　wi 七h　120−123　nucleotides 曹

which 　were 　fi七ted　in　the　generally 　accepted 　medel 　for 　the 　secondary 　structures 　of 　eubacterial

5S　rR 卜｝As ・　The 　tRNA 　binding 　site 　of 旦。　linens 　（GAUC）　is　not 　simflar 　to 　tha 七　〇 f　common

eubacteria 　（GAAC）．　The　phylogenic 　tree 　was 　constructed 　on 　the 　basis　ef 　Dnuc　values 　 which

cerrespond 　to　the　number 　of 　base　substitutions 　per　nuc1
’
eotide 　site 　that　have 　occurred 　in　the

course 　of 　evolu しでon ．　The 　strains 　used 　in　the　preserしt　study 　fell　into　a 　group 　of 　gram −positive

bacteria　and 　actinomycetes 　with 　high 　G＋C　centents ．　Coryneform　bacteria 　were 　divided 　into

further 　four 　subgroups 唇　These　subgroups 　correlate 　we ｝1　with 　groups 　based　on 　chemotaxonom 蓬c

cr ｛teria ，　especially 　peptido91ycan 　structure 　Gf 　cell 　wall 　and 　cellular 　faしty　acld 　co 朔position 。
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