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　 2群判別に お い て ， サ ポー トベ ク タ マ シ ン （SVM ）

と統計的判別関数 （中で も Fisherの線形判別関数）

で は 判 別 関 数 の 同 定 方 法 が 異 な る．本 研究 で は，

SVM と統計的判別法の違 い を検証す る た め に 「マ

ハ ラ ノ ビ ス 距離と正 分類率の関係」， 「判別関数 の 係

数 」， 「影 響 観 測 値 と SVM サ ポートベ ク タ との 関係」

に 注目 し た シ ミ ュ レ ーシ ョ ン 研究を行 い
， そ の結果

を報告 し た．

D ・2Who 且e −genome 　study に お ‘ナる 平滑化 を用 い

　　 た p 値 の 調整方 法

　 　　 　　　 　 東大 ・医 ・院　田　 中　紀　子
串

　 　　 　　　 　　 　 東大
・
医　山　 口 　拓　洋

　 Whole・genome 　study を 行 っ た 場合の 有意水 準 に

つ い て ， 今 ま で 様 々 な 議論 が な さ れ多 くの 棄却限 界

値 が 提案 さ れ て き て い る．検定 の多重性を考慮 し た

棄却限界値 は必要 で は あ る が ，

一
つ
一

つ の マ ーカー

に つ い て 計 算 さ れ た p 値 よ り，あ る 領域 が 真 に 疾患

と 関連 して い る か 否 か に 興 味 が あ る 場合が あ る，本

研究 で は， こ の ような状 況 に お い て 有用 と考え られ

る 平滑化 を適用 し た 方法 を提案 す る．

D −3　進化速度 の 確率変動 モ デ ル と共 進 化 の 検 出

　　　　　　　　　 東大 ・農　岸　野　洋　久
事

　　　 　　 　　 　　 　　 NCSU 　 J．　L．　Thorne

　分子進化 の ベ イズ 型階層 モ デル に よ り，速度変動

と時間 を分離す る こ と が 可能 と な っ た． こ の モ デ ル

を 複数 の 遺伝子 の 解析用 に 拡張 し，速度変化 の 相 関

関係 か ら遺伝子間 の 共進化 を統計的 に 検出す る 手法

を考案した ．反射法 に よ る シ ミ ュ レ ー
シ ョ ン に よ り，

速 度変 動 の 大 き さ と系統間 の 相関 を考慮 に 入 れ
， 遺

伝子間の相関を検定す る こ とが 可能 と な っ た．ゲ ノ

ム の 種間比較 に 基 づ く遺伝 子機能 ・
ネ ッ トワ

ー
ク 予

測 の 可 能 性 に つ い て 考察 した ．

D ・5　継承 分 布 の 計算法 に つ い て

　 　　 　　 東工 大 ・情報 理工 　間　瀬 茂

　遺伝連鎖解析で は 推定す べ きパ ラ メ
ー

タで あ る組

み 換 え 比 か ら直接出発 す る モ デ ル が 基本 と な っ て い

る．又 推定 さ れ た 組 み 換 え比 を 地図関数 と 呼 ば れ る

関数 を 用 い て染色体上 の 遺伝 的距離 に 変換 す る こ と

が普通 で あ る．一
方遺伝学 の 文献で は，組 み 換 え は

よ り基本的 な 現 象 で あ る乗 り換 え の 結果 で あ る こ と

が 強調 さ れ て い る．乗 り換 え現象 を 直接 モ デル 化 す

る こ とに より， 組み換 え比 と対応す る遺伝的距離 を

同時推定 で き る モ デ ル を 提 案 した ．
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マ ：実験 計 画 法 と そ の 応 用

　オ ーガ ナ イ ザー　九大 ・数理 　百　武　弘　登

　　　　 座長　東京理 大 ・理 　瀬　尾　　　隆

E・1 繰 り返 し測定値 に お け る 同時信頼 区間

　　 　　　 　　 　 九大 ・数理　長　久　　 　武
’

　　 　　　 　　 　 九大 ・数理 百 武 弘 登

　繰 り返 し測定値に対 し て ， ラ ン ダ ム 効 果 を考慮 し

た 非線形 モ デ ル を仮定 し ， 多重比較 を 同時信頼区間

に よ り行 い
， 数値例を与 え た．信頼区間 は モ デ ル の

非線形関数を テ ーラ ー
展開す る こ と で 近似 的 に 構成

し ， 近似 の精度 を シ ミ ュ レ ーシ ョ ン に よ り検証 した ．

E ・2 平均 ベ ク トル の 線 形関数 の 成分 に 関す る 多重

　　 比較 に っ い て

　　 　　 　　 　 筑波大 ・数学　青　嶋　 　　誠

　分散共分散行列 が 互 い に 異 な る複数個の多次元正

規分布 に つ い て ， 平均 ベ ク トル の線形関数の 成分 に

関 して 多重 比 較 を考 え た ．具 体 的 に は ， テ ユ
ーキー

の対比較 ・ス ーの 最良 との 比 較 ・ダ ネ ッ トの 対照 と

の 比較 を， 成分 に関す る 同時信頼区間 と して 捉え ，

与 え ら れ た 長 さ と信 頼係数 を保証 す る標本数 を 決定

す る た め の 方法論 を ，
二 段階標本抽出法 に 基 づ い て

提案 し た．実際 の 応 用例 と し て ， 治療薬の 効き 目 を

時間 の 経過 を 追 っ て 比 較 す る 問題 が 提 示 さ れ ， 本研

究 で与え られ た手法 に よ る多重 比 較の解析結果 が 考

察 さ れ た．

E・3　多段階抽出法 に よ る最良母集団 の 選択 問題

　　　　　　　　 熊本大 ・工 高 田 佳 和

　複数個 の 正 規 母 集 団 か ら最 良 母 集 団 （母 平 均 最大）

を選択す る問題 を考察 し た．母分散が未知 の 場合，

各母集団 か ら の 標本の 抽 出 に多段階抽 出法 （2段階

抽 出法， 3段階抽出法 ， 修 正 3 段階抽 出法 ） を 用 い

た 場合 ， そ の抽出方法の特性の 理論的考察 と シ ミュ

レーシ ョ ン に よ る 比較 を 行 っ た ．そ の結果，修 正 3

段階抽出法 は ， 2段階抽 出法 ， 3段階抽出法 そ れ ぞ

れ の 良 さ を兼 ね 備 え た 抽 出法 で あ る こ と が わ か っ

た。

E・4　凹 性仮 脱 検 定の た め の 最適実験計画

　　　　　　　 明星大 ・理工 　広　津　千　尋
零

　　 　　 　　 癌研 ・ゲ ノ ム セ 　 牛　嶋　　　 大

　順 序制約下 に あ る母 数の推定 ， 検定に つ い て は既

に 多 くの 論文があ る が ，

一
方，最適実験計画 を扱 っ
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