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　 日本動物実験代替法学会 が 実施 した細胞毒性試験

の バ リデーシ ョ ン研究で は ， 既存 の プ ロ グ ラ ム で は

ED50 が 推定 で き ない 場合が あ る と い う問題 が 生 じ

た．筆者 ら は 反 応 が 計量 値 で あ る 用量反応曲線 の

ED50 の推定法 を検討し， この 問題 を解決 した．こ こ

で は，こ の と き の検討内容や解析の た め に 作成 した

SAS プ ロ グ ラ ム LAP ・JSAAE に つ い て 話 す と と も

に ， こ こ で 用 い た方法 を他の事例に用 い る際 に 考慮

す べ き い くつ か の 点 を示す．

A −5 複数の シ グモ イ ド曲 線の 同時推定

　　　　　　キ ッ セ イ薬品 工 業　山　田　雅　之
’

　　グ ラ ク ソ ・ス ミス ク ラ イ ン 吉 田 光 宏

　同 じ実験条件下 で ，新 た に合成さ れ た化合物 と標

準物質の 対数用量 に お け る反応 に 対 し て ， 平行な シ

グモ イ ド曲線 が あて は め た 時 ， あ る
一

定の 反応 を得

る 2化合物 の 用量の 比 が 定義 で き る．複数の平行な

シ グモ イ ド曲線を あて は め る ため に は ， ダ ミー変数

を含 む非線 形 回 帰モ デ ル が 有用 で あ り，
こ の モ デ ル

を用 い て効力の 差 を求 め，そ の antilog か ら効力比

と 95％信頼区問 が 得 られ る．

A ・6 用量反応曲線 の あて は め ソ フ トの 評価

　　　　　　　　　 工 一ザイ 板 東 正 博
＊

　　　　　　　　　 中外製薬　高　橋　行　雄

　シ グ モ イ ド曲線を あ て は め る た め の 代表的 な専用

ソ フ ト， BMDS ，　 SigmaPlot，　 WinNonlin の概略 を

示 し，汎用 ソ フ ト， SAS ，
　 S，　 JMP と の 使 い 分 け な

ど に っ い て 報告す る．

A −7　身近な Excelの ソ ル バ ーに よ る非 線形 回帰

　　　　　　 元東京理大 ・工　芳　賀　敏　郎

　非線形回帰 の 解析プロ グラ ム は殆 ど の 市販統計解

析プ ロ グ ラ ム に は 備 え られ て い る．し か し，自分 の

選 ん だ 手法が 妥当で な け れ ば誤 っ た 結果 とな る．そ

れ に 対 して Excelの ソル バ ーで解 く方法 は，解析者

が 細 か い 所 ま で 指定 し な け れ ば 解 が 求 ま ら な い の

で ，初学者 が 手 法 を 理 解 す る に は 最適 な もの で は な

い か と思 わ れ る，す な わ ち ， ソ ル バ ー
で 各手法の 意

味 を 理 解 した 上 で ，現実 の 問題 は市販 の ソ フ トを利

用 す る とい うの が 良 い で あろ う．

A ・8　Bandwidth　Selection　for　Kemel 　Smoothing

　　 in　Binomia且Regression

　　　　中国短期大 ・経営情報　奥　村　英　則
’

　　　　　　島根大 ・総合理工 　内　藤　貫　太

2項 回帰関数 の 推定問題 に お い て ， 各共変量 に お

け る 分散 の 不均
一

性 を考慮 した kerne1推定量 を考

え ， そ れ に 含 まれ るバ ン ド幅 の AMISE に 基 づ く選

択 法 を提案 した．選択 さ れ た バ ン ド幅の 代入 に よっ

て ，

一
致 性 と漸近正 規性 を もっ kernel推定量 が 構成

さ れ た．バ ン ド幅の 挙動 を 調べ るた め の シ ミ ュ レ ー

シ ョ ン の 結果 と生 物検定法 へ の応 用例か ら提案 した

選択 法 の有効性を示 した．

9 月 3 日 （水）（午後 （II） B 会場）

企画 セ ッ シ ョ ン ：DNA ア レ イデ
ー

タ解析 に 関 す る

統計的諸問 題

　オ ーガ ナ イ ザー
　統計数 理 硯 　樋　口 　知　之

　　　　　 座長　統計数理研　樋　口　知　之

　　　　　　　 東大 ・医科研　井　元　清　哉

B・1DNA ア レ イデータ概 説

　　　　　　　 東大 ・医科研　井　元　清　哉
＊

　　　　　　　　 統計数理研 　樋　 口　知　之

　本報告 で は ， 遺伝子発現 デー
タ解析 の 第

一
段階 と

して ，遺伝子発現データ の 理解を 目的 と し た 導入 解

説 を行 っ た．特 に ， cDNA マ イ ク ロ ア レ イを中心 に

オ リゴ ヌ ク レ オ チ ドマ イ ク ロ ア レ イ ，
マ ク ロ ア レ イ

に よ っ て 観測 され る遺伝子 発現 データ に つ い て，生

物学的背景，観測技術，データ に 混 入 す る 可能性 の

ある ノ イズ に つ い て の 導入解説を行っ た．

B −2cDNA マ イク ロ ア レ イ デ ータの 数理 モ デル お

　　 よ び 統 計解析

　　　　　　　　　　　 JBIC 大 谷 敬 子
＊

　　　　　　 広島大
・
原医研　大　瀧　　　慈

　　　　　　 広島大 ・原医研 佐 藤 健
一

　　　　　　 広島大 ・原医研 　西 　 山 　正 　彦

　2 色螢光法 に よ る cDNA マ イ ク ロ ア レ イ デ ータ

は ， 性質 の 異 な る 2種類 の細胞 の 遺伝子 の発現強度

を比較す る こ と を 目的 し た もの で あ る．得られ た遺

伝子発現強度データ に 対 して 2 変量 正 規 混 合 分 布 に

基づ く数理 モ デ ル を 導入 し，実験過程 で 生 じた様々

な 系統的な偏 りの補正 ノー
マ リゼ イ シ ョ ン ） の た め

の ア ル ゴ リズ ム お よ び ソ フ トウ ェ ア を開発 した ．さ

ら に ， 今 回 の 手法 を 実 デー
タ に 対 し適 用 し ， 2種類 の

細胞間で 異 な っ た 発現 を示す遺伝子 の 探索 を試み

た．

B −3　背景ノ イ ズ の 評価 に基 く遺伝子 発現量 デ ータ

　　 の ク ラ ス タ解析

　　　　　奈良先端科学技術大　大　羽　成　征
＊

　　　　　奈良先端科学技術大　石　井　　　信
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