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Vibrio属細菌の 比較ゲ ノ ム解析
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［目的］励 7’o 属細菌の 遺伝子配列を比 較解析す るこ とに よ り ， こ れ ら細菌の 病原

性や適応 戦略 をゲノ ム レ ベ ル で解明す る こ とを 目的 とす る．

［方法］2002年 に腸炎 ビブ リオ（VP ）の ゲ ノ ム 全配列 を決定 し ， 2000年に全配列 が決

定 され た コ レ ラ菌 （VC ） とゲ ノ ム レ ベ ル で の 比較解析 を行 っ た ．

［結果 お よび 考察］VP ，
　VC ともに大小 2 つ の 染色体を保有 してお り ，

VP の 染色 体

1 とVC の 染色体 1 は ほ ぼ同 じ大き さで ， それ ぞれ 3，3　Mbp お よび 3．O　Mbp で あ っ

た、しか し
，
VP の 染色体 2 の 大きさは 1．9　Mbp で ，

　VC の 染色体 2 よ りも約 800　kbp

も大 きか っ た．オ
ー

ソ ロ グ遺伝子解析 の 結果 ， 両者 で保存され て い る遺伝子は ，

そ の 遺伝子 座が大 き く異 な っ て い るこ とか ら ， 進化の 過 程 で
， 同

一染色体 ， ま

た は大 小 の 染色体 間 を問わずゲノ ム レ ベ ル で の リア レ ン ジ メ ン トが 頻繁に繰 り

返 され て きた こ とが 示唆 で きる． 同
一

染色 体に お け る リア レ ン ジ メ ン トは ， 特

に染色体 1 に おい て は顕著なX 型 を示 して い るが
， 染色体 2 にお い て は そ の よ う

な特徴的 な構造 は見 られ なか っ た ，また ， 染色体 1 にお い て は両者 で 多くの 遺

伝子 が保 存され て い る もの の
， 染色体 2 で は保 存 されて い ない 遺伝子 が多数存

在 して い た． こ れ らの 結果 は ， 励 7∫o属細 菌の 染色体 2 が
， 遺伝子の 水平伝播 ，

遺伝子重複 ， ゲノ ム レ ベ ル の リア レ ン ジ メ ン トや遺伝子 の 急 激な減少 等に よ り ，

Vibrio属分化 後に急速 に進化 し多様化 した こ とを示唆 して い る．本研究で は さら

に，2002年 に ゲ ノ ム 全 配列 が明 らか とな っ た Vibrio　vulniX7cus を加 え 3 者比 較す る

こ とで
，
Vibrio属 細菌の 進化過 程をゲ ノ ム レ ベ ル で 解析 した ．
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